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ها برای توليد گياهان تراریخته سویا به تراریختی به واسطه آگروباکتریوم یکی از موثرترین روش

 پژوهشاین یوم به عوامل مختلفی بستگی دارد. با آگروباکترآید. کارایی تراریختی سویا شمار می

بدین منظور  انجام گرفت.سویا  گياه دربررسی امکان توليد اینترفرون گامای انسانی هدف  با

 4/0، 6/0، 8/0و  1) گروباکتریومآغلظت  از قبيلسویا  ختیدر تراریموثر  برخی عوامل

،2/0=nm600OD) ،( دقيقه 60و  40، 20، 10مدت زمان تلقيح،)  5و  4، 3، 2 ،1کشتی )هممدت زمان 

مورد بررسی قرار ميکرومولار(  250و  200، 150، 100، 50، 0سطوح مختلف استوسيرینگون )( و روز

و کمترین ميزان  nm600OD= 8/0در غلظت  ختیبيشترین ميزان تراری ،نتایج نشان داد .ندگرفت

در  تراریختیبيشترین ميزان  همچنينحاصل شده است.  nm600OD= 2/0در غلظت  تراریختی

در مدت زمان  تراریختیروز و کمترین ميزان  4کشتی دقيقه و مدت زمان هم 40مدت زمان تلقيح 

در اثر افزایشی حضور استوسيرینگون شد.  مشاهدهروز  1کشتی دقيقه و مدت زمان هم 10تلقيح 

 200 تا 150های غلظتدر  تراریختیميزان بيشترین ، به طوریکه داشتسویا  تراریختیکارایی 

گامای انسانی در ژن اینترفرون حضور در نهایت  شده است. حاصلاستوسيرینگون  ميکرومولار

شرایط بهينه  تایيد شد.و آغازگرهای اختصاصی  PCRه احتمالی به وسيله تکنيک گياهان تراریخت

 سویا استفاده شود.های هدف به این رقم تواند برای انتقال ژنبدست آمده در این مطالعه می

  

 های کلیدیواژه
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  مقدمه

 های نوترکیبهای ساده و ارزاني که تولید پروتئینامروزه سیستم

 .ندافتهرا در مقیاس انبوه ممکن سازند، بسیار مورد توجه قرار گر

 ناسبني مهای اخیر گیاهان تراریخته به عنوان سیستم بیادر سال

جهت تولید پروتئین های نوترکیب مورد توجه محققان قرار 

استفاده از ی های عمدهاز مزیت .(Buyel et al., 2015) اندگرفته

ایر سداروهای بیولوژیك نسبت به جهـت تولیـد  گیاهان تراریخته

غییرات انجام تتر بودن سیستم گیاهي، اقتصادی توان بهميها روش

ری تولید بالای پروتئین نوترکیب، پایداوری، ای ضرپس ترجمه

عدم وجود خطرات ناشي از آلودگي با ایمن بودن و بیشتر و 

د زای انساني و سموم بالقوه خطرناك اشاره کرعوامل بیماری

(Sabalza et al., 2014 .) 

هایي از جمله پروتئیناینترفرون گامای انساني  به ویژه هااینترفرون

یك داروی موثر به عنوان  و ماني بالایي دارندهستند که ارزش در

 Miller et) دنگیرميمورد استفاده قرار  هادرمان انواع بیماریبرای 

al., 2009; Armstrong-james et al., 2010 .) کاربردهای فراوان

محققین در  و ارزش اقتصادی بالای آن، باعث شده تا این دارو

مثل گیاهان ائمي، ایمن و ارزان از منابع د هاصدد تولید اینترفرون

در  .(Memari et al., 2010; Ahangarzadeh et al., 2012) برآیند

آل در تولید حال حاضر از میان گیاهان، سویا به عنوان گیاهي ایده

 ,.Powell et alگیاهان تراریخت و زیست داروها مطرح هست )

که آنرا  های منحصر به فردی است(. گیاه سویا دارای ویژگي2011

برای تولید پروتئین نوترکیب از بقیه گیاهان متمایز کرده است 

(Lau and Sun, 2009.) 

توان به محتوای مي (.Glycine max L)ی سویا های عمدهاز مزیت

درصد وزن  40پروتئیني بالای دانه سویا اشاره کرد بطوریکه 

 بیان بالای ژن ودهد. خشك دانه سویا را پروتئین تشکیل مي

بطوریکه سطح بیان پروتئین  تولید بالای پروتئین نوترکیب

درصد کل پروتئین محلول را شامل  2-4نوترکیب در سویا حدود 

شود و پایداری دراز مدت پروتئین تولید شده در بیوماس مي

 ,.Powell et al., 2011; Hudson et alخشك این گیاه اشاره کرد )

ماس بالایي دارد. دوره رشد (. همچنین این گیاه عملکرد بیو2014

های دیگر کوتاه و امکان کشت و نگهداری آن در گلخانه از مزیت

(. قابل ذکر است که سویا Vianna et al., 2011این گیاه است )

اولین لگومي است که به طور کامل توالي یابي شده است 

(Schmutz et al., 2010; Liu et al., 2013.)  

های مختلفي وجود دارد، انتقال ژن ان روشبرای انتقال ژن به گیاه

واسطه آگروباکتریوم به عنوان روشي سودمند در انتقال پایدار  به

 های منتقل شده شناخته شده استژن و مطالعه ثبت بیان ژن

(Vianna et al., 2011استفاده از روش انتقال ژن به .)  واسطه

الحاق  قال واگروباکتریوم مزایای متعددی از جمله، توانایي انت

با کمترین بازآرایي درون ژنوم میزبان، درج  DNAقطعات بزرگ 

تعداد نسخه پایین تراژن در ژنوم گیاه، سادگي و کم هزینه بودن 

 ,.Xing et alخواهد داشت ) آن و پایداری ژن خارجي را در پي

(. تاکنون آگروباکتریوم با موفقیت برای تراریختي برخي 2010

ستفاده قرار گرفته است. با این حال روش ارقام سویا مورد ا

تراریختي سویا هنوز یك روش معمول و قابل تکرار برای همه 

(. به طور کلي موفقیت انتقال Zhang et al., 2014ارقام آن نیست )

از جمله نوع ژن در این روش متاثر از چندین عامل متفاوت 

ه (، نوع و سن ریزنمونSoto et al., 2013ژنوتیپ گیاهي )

(Koetle et al., 2017)، باشد )سویه باکتری )ميZhang et al., 

(، مدت زمان تلقیح Yamada et al., 2013(، غلظت باکتری )2015

(Paramesh et al., 2010مدت زمان هم ،)( کشتيSujatha et al., 

سیستم گزینشي (، Rai et al., 2012ترکیب محیط کشت )(، 2012

  باشد.( ميYadav et al., 2013و سیستم باززایي )

از طریق آگروباکتریوم نیازمند یك سیستم  گیاهان به ژن انتقال

که باید برای گیاهان مختلف از  باشدمي ژن درج وپایدار باززایي 

گرچه یك . (Kumari et al., 2016) سازی گرددبهینه سویاجمله 

ر ای و یك میزبان طبیعي برای آگروباکتریوم به شماگیاه دو لپه

به  ختيرود ولي به عنوان یك گیاه سرسخت در برابر تراریمي

ارقام  تراریختي میزان وسیله آگروباکتریوم شناخته شده است و در

 Mello-farias and) است گزارش شده یادیتنوع ز سویامختلف 

Chaves, 2008) . انتقال ژن در سویا به شدت وابسته به ژنوتیپ

به  ختيیزنمونه در موفقیت تراریاست، حتي نوع، کیفیت و منبع ر

واسطه آگروباکتریوم موثر است، به طوریکه در اکثر گزارشات 
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کوتیلدون بیشترین کارایي را در انتقال  تراریزش سویا، ریزنمونه

 (. Phat et al., 2015ژن به سویا داشته است )

غلظت مناسب آگروباکتریوم برای انتقال ژن به گیاهان مختلف، 

-به طوریکه تعیین مقدار بهینه آن برای هر گیاه مي متفاوت است،

تواند نقش بسزایي در افزایش کارایي انتقال ژن به گیاهان داشته 

(. مدت زمان هم کشتي و مدت زمان Kim et al., 2009باشد )

تلقیح از دیگر عوامل موثر در تراریزش گیاهان هستند که از طریق 

ها کارایي تراریزش یزنمونهاثر در نحوه آلودگي، رشد و باززایي ر

(. Sujatha et al., 2012دهند )گیاهان را تحت تاثیر قرار مي

یکي دیگر از عوامل موثر در تراریختي گیاهان  استوسیرینگون

در پلاسمید  Virهای بیماریزای هست که از طریق القاء بیان ژن

Ti  و نفوذ چندگانهT-DNA کارایي تراریختي گیاهان را تحت ،

(. لذا تراریختي گیاهان Yamada et al., 2012دهد )ر قرار ميتاثی

توان با افزودن ترکیبات فنولي از قبیل استوسیرینگون در را مي

 ,.Zhang et alکشتي یا محیط باکتریایي افزایش داد )محیط هم

 دراز عوامل موثر  برخي مطالعهبا هدف  یقتحق ینا (.2015

مدت زمان تلقیح  یوم،روباکترگآغلظت  قبیل از سویا ختيیترار

مورد  کشتي و غلظت استوسیرینگونهمباکتری، مدت زمان 

 قرار گرفت. يبررس

 

  هاروش و مواد

 Glycine max)در این پژوهش از رقم سامان سویا  :موادگیاهی

cv. Saman ) پروتئین اینترفرون به عنوان میزبان جهت تولید

د نظر از موسسه استفاده شد. بذور رقم مور انساني گامای

 تحقیقات اصلاح و تهیه نهال و بذر کرج  تهیه گردید.

بذور به مدت سي ثانیه در  ضدعفونی بذور و تهیه ريزنمونه:

قرار گرفتند و بعد از یك بار شستشو با آب مقطر  %70اتانول 

دقیقه برای  15استریل از هیپوکلرید سدیم سه درصد به مدت 

ب مقطر استریل سه مرتبه ضدعفوني استفاده شد. سپس با آ

به  سطحي عفوني ضد از شستشو داده شدند. بذور سویا بعد

 کشت محیطشامل  زنيجوانه کشت محیط حاوی مربا هایشیشه

MS (Murashige and Skoog, 1962تکمیل ) درصد 3 با شده 

و در اتاق رشد با دوره  ندشد منتقلدرصد آگار  6/0 و ساکارز

درجه  25دمای  در تاریکي ساعت 8 و روشنایي ساعت 16نوری 

 هایگیاهچهاز  یلدونکوت هایریزنمونه. شدند سانتیگراد نگهداری

  شدند. یهروزه ته شش

  Eshrichia coliباکتری از در این پژوهش های باکتری:سويه

 ساختارهای تکثیر و نگهداری برای میزبان عنوان به DH5α  سویه

 سویه  Agrobacterium tumefaciensباکتری وشده  تهیه

LBA4404  شد استفاده سویا به ژني سازه انتقال جهت.  

که حاوی  pCAMBIA1304از ناقل بیاني گیاهي  ناقل پلاسمیدی:

ن ای ژاین ناقل دار ژن اینترفرون گامای انساني هست استفاده شد.

ه مقاومت به کانامایسین جهت بیان در باکتری و ژن مقاومت ب

های های برش برای آنزیمدر گیاه، سایت هیگرومایسین جهت بیان

NcoI  وBstEII پروموتر ،CaMV35S (از ویروس موزائیك کلم) 

 .باشدمي NOSبرداری ی نسخههای خاتمه دهندهو توالي

 pCAMBIA1304برای تکثیر پلاسمید  تراريختی باکتريايی:

 ,.Cohen et alحاوی ژن اینترفرون گاما از روش شوك حرارتي )

منتقل شد.  DH5αنژاد  E. coliبا اعمال تغییراتي به باکتری ( 1972

حاوی ژن  pCAMBIA1304همچنین برای انتقال پلاسمید 

ذوب  اینترفرون گاما به آگروباکتریوم از روش استاندارد انجماد و

(Sambrook and Russell, 2001 استفاده شد. در نهایت برای )

 کلوني استفاده شد.  PCRتایید تراریزش آگروباکتریوم از واکنش 

گروباکتريوم جهت انتقال ناقل به آسازی سوسپانسیون آماده

-آگروباکتریوم LBA4404 سویهیك کلني از منظور،  بدین :گیاه

 50 حاویمایع  LBکشت  به محیط های حاوی پلاسمید نوترکیب

میلي گرم در لیتر  25و بیوتیك کانامایسین میلي گرم در لیتر آنتي

درجه  28شبانه روز در دمای  منتقل و به مدت یك ریفامپسین

نگهداری  (دقیقه دور در 100انکوباتور )سانتیگراد روی شیکر 

-1ساعت وقتي که غلظت باکتری بین  24ند. بعد از شد

8/0=OD600nm دور  4000ها توسط سانتریفیوژ )رسید، باکتری

 با دقیقه رسوب داده شدند. رسوب حاصل 5در دقیقه( به مدت 

 4/0، 6/0، 8/0و  1 مختلف هایمایع در غلظت MS محیط

،2/0=nm600OD  رقیق شده و به صورت سوسپانسیون درآمدند و

 ها استفاده شدند. برای تلقیح ریزنمونه
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هایي در بدین منظور زخم ها با آگروباکتريوم:تلقیح ريزنمونه

یه ها ایجاد شد و در سوسپانسیون آگروباکتریوم تهسطوح ریزنمونه

 4/0، 6/0، 8/0و  1های مختلف )شده با غلظت

،2/0=OD600nmها بر روی ور شدند. سپس ریزنمونه(، غوطه

همچنین برای بررسي اثر مدت  کاغذ صافي استریل منتقل شدند.

و  40، 20، 10متفاوت ) های مختلف تلقیح از پنج مدت زمانزمان

 . دقیقه( استفاده شد 60

ح شده های تلقیریزنمونه آگروباکتريوم:ها با کشتی ريزنمونههم

 اکتریهنگامي که محلول ب روی کاغذ صافي استریل انتقال یافته و

 ها به محیط کشتها نسبتا خشك شد، ریزنمونهاطراف ریزنمونه

و  BAPگرم در لیتر میلي 5/1تکمیل شده با  MS کشتي )محیطهم

 6 و تر ساکارزگرم در لی 30همراه با  IAAگرم در لیتر میلي 1/0

مچنین هبیوتیك بود منتقل شدند. ( که فاقد آنتيگرم در لیتر آگار

کشتي از پنج مدت های مختلف همبرای بررسي اثر مدت زمان

س از پ در نهایت .روز( استفاده شد 5و  4، 3، 2، 1متفاوت ) زمان

 انتخاب بهترین غلظت آگروباکتریوم، مدت زمان تلقیح و مدت

ون برای تراریختي، اثر سطوح مختلف استوسیرینگکشتي زمان هم

 بر تراریختي سویا مورد بررسي قرار گرفت. بدین منظور اثر

و  200، 150، 100، 50، 0های مختلف استوسیرینگون )غلظت

 میکرومولار( مورد مطالعه قرار گرفت.  250

 های تراريخته احتمالی در محیط گزينشگر:گزينش ريزنمونه

کشتي به محیط انتخابي شامل محیط محیط هم ها ازریزنمونه

و  BAPگرم در لیتر میلي 5/1حاوی  MSکشت باززایي )محیط 

( تکمیل شده با گرم در لیتر آگار 6و  IAA گرم در لیترمیلي 1/0

گرم درلیتر میلي 400گرم در لیتر هیگرومایسین و میلي 20

 ز،رو 15پس از دو دور واکشت  .سفوتاکسیم انتقال یافتند

 MSهای باززا شده به محیط طویل شدن ساقه )محیط ریزنمونه

به  GA3گرم در لیتر میلي 5/0و  BAPگرم در لیتر میلي 2/0حاوی 

گرم درلیتر میلي 400گرم در لیتر هیگرومایسین و میلي 20همراه 

های طویل شده سفوتاکسیم( منتقل شدند. پس از چهار هفته شاخه

 میلي گرم در لیتر 2تکمیل شده با  MS)زایي به محیط کشت ریشه

IBA ،2  ،گرم در لیتر میلي 10درصد آگار،  6/0درصد ساکارز

گرم در لیتر سفوتاکسیم( منتقل شدند. میلي 200هیگرومایسین و 

های حاوی های تراریخته احتمالي به گلداننهایت گیاهچه در

تقل و به گلخانه منانتقال یافته  خاك استریلو  یتلپرمخلوط 

 شدند.

در  (Hu-IFN-γ) اينترفرون گامای انسانی تأيید حضور ژن

جهت  :PCR) ) گیاهان با انجام واکنش زنجیرهای پلیمراز

ي از اینترفرون گامای انسان ژناطمینان و تایید انتقال و درج 

 تراریخته هایهچهاز گیاده شد. بدین منظور ااستف PCRواکنش 

شد  انجام CTABروش  با DNA، استخراج شاهداحتمالي و 

(Saghai-Maroof et al., 1984) کیفیت  تعیین کمیت و و پس از

DNA اختصاصي  استخراج شده، تکثیر با استفاده از آغازگرهای

ر نظر د µl 20حجم واکنش  انجام گرفت. (1)جدول  IFN-γ ژن

 جپنبه مدت  سازی اولیهمنظور ابتدا واسرشت بدین گرفته شد.

چرخه  30واکنش در  انجام شد. سپس C° 94 دقیقه در دمای

، ثانیه 30به مدت  C°  94در دمای  سازیواسرشت مرحله شامل

ر د تکثیر مرحله ثانیه، 60به مدت  C° 60در دمای اتصال  مرحله

 7دت نهایت تکثیر نهایي به م و در ثانیه 60به مدت  C° 72دمای 

 روی PCRمحصول  .درجه سانتیگراد انجام شد 72دمای  در دقیقه

به  و 80ژل آگارز یك درصد بارگذاری شد. الکتروفورز در ولتاژ 

مدت دو ساعت انجام گرفت. برای رویت باندهای حاصل از 

 استفاده شد.  Gel documentationدستگاه 

 ها:های آماری و آنالیز آماری دادهطرح

 ي درلا تصادفهای این پژوهش با استفاده از طرح کامهمه آزمایش

-چهار تکرار اجرا گردید. پس از شش هفته، صفات تعداد شاخه

ي زیابهای باززا شده در محیط انتخابي و درصد تراریختي مورد ار

نها ودن آهای، ابتدا نرمال ببرای تجزیه آماری داده .قرار گرفتند

های لازم صورت گرفت. بررسي شد سپس تجزیه واریانس

 1% ا توسط آزمون دانکن در سطح احتمالهمقایسه میانگین داده

 ز نرمها و رسم نمودارها اانجام شد. برای تجزیه و تحلیل داده

 Excel (version 2016)و  MSTATC (version 5.5)افزارهای 

 استفاده گردید.
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 IFN-γتوالي آغازگرهای اختصاصي ژن  -1جدول 
Table 1. Specific primers sequence of IFN-γ gene 

 IFN-γ آغازگر

Primers of IFN-γ 

 توالي آغازگر 

Primer sequences 
 آغازگر روبه جلو

Forward primer 
 

5′-CAGGACCCATATGTAAAAGAAGC-3′ 

 آغازگر رو به عقب

Reverse primer 
 

5′-CTGGGATGCTCTTCGACCTC-3′ 

 

 
 گیاه سویا ختيهای مختلف آگروباکتریوم بر میزان تراریمقایسه اثر غلظت -1شکل 

Figure 1. Comparison the effect of different concentrations of Agrobacterium on soybean transformation 
 

 

  و بحث نتايج

 های مختلف آگروباکتريوم روی تراريختی سويااثر غلظت

آگروباکتریوم برای  LBA4404مناسب سویه  ODبه منظور تعیین 

-های مختلف ریزنمونه کوتیلدون گیاه سویا، غلظت ختيتراری

ش ( مورد آزمایnm600OD=2/0، 3/0، 5/0، 8/0و  1آگروباکتریوم )

های قرار گرفتند. نتایج بدست آمده نشان داد که بین غلظت

آگروباکتریوم از نظر میزان تراریختي  LBA4404مختلف سویه 

داری وجود داشت. نتایج حاصل یك همبستگي ياختلاف معن

 600OD=8/0مثبت بین کارایي انتقال ژن و غلظت آگروباکتریوم تا 

 8/0نشان داد، به طوریکه با افزایش غلظت آگروباکتریوم تا 

=600OD ر کارایي انتقال نیز افزایش یافته ولي در غلظت بالات

(1=600OD که مي1( کارایي انتقال کاهش یافته است )شکل )ند توا

ین ها باشد. همچنناشي از رشد زیاد باکتری بر روی ریزنمونه

 مشاهده شد که به 600OD=2/0در غلظت  ختيکمترین میزان تراری

 خاطر غلظت پایین باکتری زنده در واحد حجم بود.

 ختيمهمي بر تراری تواننـد اثـربه طور کلي چندین فاکتور مـي

های مختلـف گیاهي با اسـتفاده از آگروبـاکتریوم داشـته گونه

انتقال ژن  کـارایي تـوانبا بهینه سازی فاکتورهای موثر مـي .باشـد

ترین عواملي افزایش داد. غلظت باکتری یکي از اصليرا سویا به 

دهد. گیاهان را تحت تاثیر قرار مي ختياست که کارآیي تراری

تعیین غلظت مناسب باکتری در انتقال ژن از طریق آگروباکتریوم، 

له نوع ژنوتیپ گیاهي و سویه از جمبه عوامل متعددی 

 ,.Paz et al., 2006; Sujatha et alستگي دارد )ب آگروبـاکتریوم

(. در این مطالعه مشاهده شد که با افزایش غلظت باکتری 2012

های بالاتر میزان تراریزش تا حدودی افزایش یافت ولي در غلظت

 میزان تراریختي کاهش پیدا کرد.

های باکتری از حد مطلوب، در افزایش یا کاهش تراکم سلول 

یز باعث کاهش فراواني گیاهان تراریخته شده است گیاهان دیگر ن

(Wroblewski et al., 2005; Kim et al., 2009در مطالعه .) ای

سویا از بین چهار غلظت مختلف سویه  ختيبرای تراری

4404LBA ( 3/0، 5/0، 8/0و  1آگروباکتریوم =nm600OD ،)
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 -5/0های غلظتدر  ختيبیشترین میزان کارایي تراری

3/0=nm060OD 1 هایغلظت و کمترین میزان تراریختي در- 

8/0=nm600OD های بالای به طوریکه در غلظت حاصل شده است

 ,.Liu et al) رفتندهای تلقیح شده از بین ميباکتری، ریزنمونه

توان به . از دلایل عدم مطابقت این مطالعه با نتایج ما مي(2013

ای دیگر برای عهدر مطال متفاوت بودن رقم سویا اشاره کرد.

های غلظت از( Jac Purpkeو  Tianlong1تراریزش دو رقم سویا )

( nm600OD=6/0، 8/0و  1) آگروباکتریوم 101EHAسویه مختلف 

بیشترین میزان تولید گیاهان استفاده شده است. نتایج نشان داده که 

 et Li) حاصل شده است nm600OD=6/0 غلظتتراریخته سویا در 

al., 2017.) ای برای تراریختي چهار رقم سویا در مطالعه همچنین

(Thorne ،Williams ،Williams 79،Williams 82 از غلظت ) 

8/7-0/0=nm600OD  101سویهEHA  آگروباکتریوم استفاده شده

 (. Paz et al., 2006است )

 اثر مدت زمان تلقیح آگروباکتريوم روی تراريختی سويا

ر های متفاوت تلقیح دسه مدت زماناین آزمایش به منظور مقای

ن میزان تراریختي سویا انجام شد. بدین منظور اثر چهار زما

ا های سویا بدقیقه ریزنمونه 60و  40، 20، 10متفاوت تلقیح 

آگروباکتریوم مورد  4404LBAسویه  nm600OD=8/0غلظت 

ین بکه  مطالعه قرار گرفتند. نتایج حاصل از این آزمایش نشان داد

ن به ژسازی و انتقال های مختلف تلقیح از نظر میزان آلودهزمان

دت مداری وجود داشت. به طوریکه با افزایش سویا اختلاف معني

رد. کنیز افزایش پیدا مي ختيزمان تلقیح، میزان کارایي تراری

یقه و دق 40در مدت زمان تلقیح  ختيبیشترین میزان کارایي تراری

قه دقی 10در مدت زمان تلقیح  تيخکمترین میزان کارایي تراری

  (.2حاصل شد )شکل 

ای موثر بر کارایي ها یکي از فاکتورهمدت زمان تلقیح ریزنمونه

شود. در این مدت زمان تلقیح، تراریختي گیاهان محسوب مي

های مورد نظر را آلوده کرده و در ادامه در ها ریزنمونهباکتری

شوند. از به گیاه مي T-DNAکشتي موجب انتقال محیط هم

تر باشد باعث نکروزه آنجایي که مدت زمان تلقیح هرچه طولاني

گردد ها ميدر نهایت از بین رفتن کامل آن ها وشدن ریزنمونه

(Paramesh et al., 2010مطالعات .)Liu  ( و همکارانLiu et al., 

، 10های مختلف تلقیح سویا )( نشان داد از میان مدت زمان2013

دقیقه برای تراریختي  30مدت زمان تلقیح  ،دقیقه( 120و  60، 30

و همکاران  Pazن باشد. همچنیهای سویا مناسب ميریزنمونه

(Paz et al., 2006 از مدت زمان تلقیح )دقیقه برای تراریختي  30

 Zhang etو همکاران ) Zhangاند. در حالي که سویا استفاده کرده

al., 2015 دقیقه برای تراریختي سویا  15( از مدت زمان تلقیح

 اند. استفاده کرده

 ختی سوياکشتی آگروباکتريوم روی ترارياثر مدت زمان هم

مناسب در  کــشتيماین آزمایش به منظور تعیین مدت زمان ه

 ختلفانتقال ژن به سویا انجام شد. بدین منظور پنچ مدت زمان م

سویا  هایریزنمونه ختيروز برای تراری 5و  4، 3، 2 ،1کــشتي مه

آگروباکتریوم  4404LBAسویه  nm600OD=8/0با استفاده از غلظت 

ایج دقیقه مورد مطالعه قرار گرفتند. نت 40و مدت زمان تلقیح 

-های مختلف همحاصل از این آزمایش نشان داد که بین زمان

ف سازی و انتقال ژن به سویا اختلاکشتي از نظر میزان آلوده

-داری وجود داشت. به طوریکه با افزایش مدت زمان هممعني

ن شتریکرد. بینیز افزایش پیدا مي ختيکشتي، میزان کارایي تراری

رین روز و کمت 4کشتي در مدت زمان هم ختيمیزان کارایي تراری

 کشتي یك روز حاصلدر مدت زمان هم ختيمیزان کارایي تراری

  (.3شده است )شکل 

مدت زمان هم کشتي باکتری از دیگر عوامل موثر در تراریختي 

گیاهان هست که از طریق اثر در نحوه آلودگي، رشد و باززایي 

دهد ها کارایي تراریختي گیاهان را تحت تاثیر قرار ميریزنمونه

(Sujatha et al., 2012در انت .) قال ژن با استفاده از آگروباکتریوم

باشد. معمولا روز متفاوت مي 7تا  1کشتي از مدت زمان هم

کشتي گزارش روز هم 5تا  2بیشترین کارآیي تراریختي گیاهان در 

-مطالعات مختلف نشان داده(. Somleva et al., 2002شده است )

في کشتي کوتاهتر باشد باکتری فرصت کااند هرچه مدت زمان هم

 ,.Guo et alکند )برای انتقال و درج ژن هدف را به گیاه پیدا نمي

تر به دلیل رشد بیش از طولاني هایکشتيهمچنین در هم .(2012

حد باکتری در اطراف ریزنمونه و به دنبال آن از بین رفتن 

های تراریخته، کارآیي ها و اختلال در رشد و نمو بافتریزنمونه

ای از (. در مطالعهShrawat et al., 2007ابد )یتراریختي کاهش مي
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روز( ،  5و  4، 3، 2کشتي )های مختلف هممیان مدت زمان

روز  3کشتي بیشترین کارایي تراریختي سویا در مدت زمان هم

 Zhang(. همچنین Liu et al., 2013مشاهده شده است )

روز  3کشتي ( از مدت زمان همZhang et al., 2014وهمکاران )

 Arunو همکاران ) Arunاند. اما برای تراریختي سویا استفاده کرده

et al., 2016 و )Li ( و همکارانLi et al., 2017 از مدت زمان )

 اند.اریختي سویا استفاده کردهروز برای تر 5کشتي هم

 
 گیاه سویا ختيهای مختلف تلقیح بر میزان تراریمقایسه اثر مدت زمان -2شکل 

Figure 2. Comparison the effect of different Period of Inoculation on soybean transformation 

 

 
 گیاه سویا ختيکشتي بر میزان تراریهای مختلف هممقایسه اثر مدت زمان -3شکل 

Figure 3. Comparison the effect of different Period of co-cultivation on soybean transformation 

 

 
 ه سویاگیا ختيهای مختلف استوسیرینگون بر میزان تراریمقایسه اثر غلظت -4شکل 

Figure 4. Comparison the effect of different concentrations of acetosyringone on soybean transformation 
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 اثر استوسیرينگون بر روی تراريختی سويا

 ل ژنبه منظور بررسي اثر استوسیرینگون بر میزان کارایي انتقا

دین اینترفرون گامای انساني به سویا این آزمایش انجام شد. ب

 200، 150، 100، 50، 0منظور اثر سطوح مختلف استوسیرینگون )

سویه  600OD=8/0( با استفاده از غلظت میکرومولار 250و 

LBA4404  دقیقه و مدت  40آگروباکتریوم و مدت زمان تلقیح

اصل حکشتي چهار روز مورد مطالعه قرار گرفتند. نتایج زمان هم

وجود یك همبستگي مثبت بین کارایي تراریختي و غلظت 

وریکه طمیکرومولار را نشان داد، به  200و  150استوسیرینگون تا 

 200و  150های ا افزایش غلظت استوسیرینگون تا غلظتب

لظت میکرومولار، کارایي تراریختي نیز افزایش یافته ولي در غ

کاهش  میکرومولار استوسیرینگون کارایي تراریختي 200بالاتر از 

 (.4یافته است )شکل 

ت که از دیگر عوامل موثر در تراریختي گیاهان هس استوسیرینگون

و نفوذ  Tiدر پلاسمید  Virهای بیماریزای از طریق القاء بیان ژن

اثیر قرار ریختي گیاهان را تحت ت، کارایي تراT-DNAچندگانه 

وان ت(. لذا تراریختي گیاهان را ميYamada et al., 2012دهد )مي

-مهبا افزودن ترکیبات فنولي از قبیل استوسیرینگون در محیط 

 (.Zhang et al., 2015کشتي یا محیط باکتریایي افزایش داد )

، تلفغلظت مناسب استوسیرینگون برای انتقال ژن به گیاهان مخ

قش نمتفاوت است بطوریکه تعیین مقدار بهینه آن برای هر گیاه 

 بسزایي در کارایي تراریختي گیاهان دارد. معمولا در غیاب

لای استوسیرینگون، کارایي تراریختي کم است اما در مقادیر با

یابد، چون استوسیرینگون کارایي تراریختي خیلي کاهش مي

از  اد سمیت کرده و به نحویهای بالای استوسیرینگون ایجغلظت

کند ی ميهای تراریخته جلوگیریا تکثیر سلول T-DNAانتقال 

(Krenek et al., 2015 در مطالعات مختلف از غلظت .)میلي 40-

ند اردهگرم در لیتر استوسیرینگون برای تراریختي سویا استفاده ک

(Kim et al., 2016; Kumari et al., 2016.) 
 

 تراريخته و سازگاری آنها در خاک زايی گیاهانريشه

 کشت انتخابي به محیط تلقیح شده هایریزنمونه ،کشتيهمپس از 

تازه هفته یکبار بـه محـیط  دوها هر ریزنمونهمنتقل شدند. 

برخي های باززا شده در جوانه هفته چهار. پس از شدند واکشـت

اهد های ش، در حالي که ریزنمونهشدندها مشاهده ریزنمونهاز 

روی محیط کشت انتخابي زرد شده و هیچگونه باززایي در آنها 

هایي که از باززایي . معمولا در محیط گزینش، شاخهمشاهده نشد

مانند اند سبز باقي ميهای تراریخت حاصل شدهو تکثیر سلول

اند از های غیر تراریخت حاصل شدههایي که از سلولولي شاخه

 های باززا شدهشاخهتعدادی از آزمایش روند. البته در این بین مي

و بقیـه بـه علـت  ن، سبز و زنـده مانـدانتخابيبر روی محـیط 

-. شاخهاز بین رفتند هیگرومایسیندریافت ژن مقاومت به  عـدم

سازی طویل به محیط کشـت گزینش در شرایط های باززا شده

-یشهبه محیط ربا ارتفاع مناسب ها . سپس شاخهشدند ساقه منتقل

بود، منتقل شدند. بعد از چند  IBAزایي که حاوی دو میلي گرم 

های ریشه ها، اول کالوس و بعد جوانهروز از محل برش شاخه

ها کند و در برخي ظاهر شدند. رشد ریشه در برخي از گیاهچه

های تولید شده نازك و بلند بودند که کیفیت ریشه .سریع بودند

  . (5 شکل) دادند سازگاری خوبي را با خاك نشان

ه با انجام در گیاهان تراريخت Hu-IFN-γحضور ژن  بررسی

 PCRواکنش 

و  DNAبه منظور بررسي مولکولي گیاهان تراریخت در سطح 

 خراجاطمینان از انتقال ژن هدف به گیاهان تراریخت، پس از است

DNA ( ژنومي از گیاهان تراریخته نسل اولT0و شاهد، واکن ) ش

PCR  تصاصي ژناخ آغازگرهایبا استفاده از Hu-IFN-γ  انجام

 Hu-IFN-γحداقل یك نسخه از ژن شد که نتیجه آن نشان داد 

 نیاهاگدرژنوم گیاهان تراریخته وجود دارد. عدم مشاهده باند در 

 (.6)شکل شاهد نیز این مطلب را تأیید کرد 

سویا یکي از مهمترین محصولات کشاورزی به شمار مي رود. 

علي رغم تولید گیاهان تراریخته سویا، کارآیي انتقال به این گیاه 

باشد. البته تراریزش گیاهان با استفاده از هنوز هم پایین مي

ت. آگروباکتریوم به عنوان یك روش موثر و کارآمد مطرح اس

ای از کارایي تراریزش گیاهان با آگروباکتریوم تحت تاثیر مجموعه

عوامل قرار دارد که بهینه سازی این عوامل برای توسعه یك روش 

 مناسب جهت انتقال ژن بسیار ضروری است. 
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 (e ،تهیه ریزنمونه کوتیلدون (c, d ،جوانه زني بذور (bکشت بذور سویا،  (a: های تراریختهو باززایي ریزنمونه گروباکتریومآبا  سویا ختيمختلف تراریمراحل  -5 شکل

 شدنطویل (i ،در محیط انتخابي تيکشهای کوتیلدون پس از هماره از ریزنمونهشاخس باززایي (g, h ،تلقیح شده هایکشتي ریزنمونههم (f ،کوتیلدون هایتلقیح ریزنمونه

 راریختهغلاف سویای ت (n ،اكخ به های تراریختهگیاهچهانتقال و  سازگاری (k, l, m ،های طویل شدهزایي شاخهریشه (j ،شده ابازز هایشاخه
Figure 5. Various stages of transformation of soybean by Agrobacterium and regeneration of transgenic explants. a) Cultivation of soybean 

seeds; b) Seed germination; c, d) Preparation of cotyledon explants; e) Inoculation of cotyledon explants; f) Co-cultivation; g, h) 

Regeneration of shoots from cotyledon explants after co-cultivation on selective medium; i) Shoot elongation; j) Rooting of elongated 

shoots; k, l, m) Acclimatization and transferred of transgenic plantlets to the soil; n) Pods of transgenic soybean 

 

 
 Kb DNA 3) : نشانگر وزن مولکوليhIFN-γ  ،Mغازگرهای اختصاصي ژن ای پلیمراز گیاهان تراریخته با استفاده از آنتایج حاصل از واکنش زنجیره -6شکل 

Ladder) ،1  شاهد مثبت  :6، (گیاه غیرتراریخته)گیاه شاهد  :5قطعات تکثیر شده از گیاهان تراریخته،  :4تا( قطعه تکثیر شده از پلاسمید حاوی ژنhIFN-γ) ،7:  شاهد

 . (آب ) منفي

Figure 6. Analysis of transgenic plants by PCR technique. M: Molecular marker (3 Kb DNA Ladder), 1-4: transgenic plants, 5: Control 

plant (non-transgenic plant), 6: Positive control (the plasmid that is harboring Hu-IFN-γ gene), 7: Negative control (distilled water without 

DNA).  
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در این پژوهش برای انتقال ناقل پلاسمیدی نوترکیب حاوی ژن 

از عوامل تعیین کننده اینترفرون گامای انساني به گیاه سویا، برخي 

بهینه شدند، به طوریکه بیشترین میزان کارآیي تراریختي ریزنمونه 

 nm600OD= 8/0کوتیلدون شش روزه رقم سامان سویا در غلظت 

دقیقه و  40آگروباکتریوم، مدت زمان تلقیح  LBA4404سویه 

میکرومولار  200الي  150روز به همراه  4کشتي مدت زمان هم

 حاصل شد.استوسیرینگون 

 

 

 

Ahangarzadeh S, Daneshvar MH, Rajabi-Memari H, 
Galehdari H, Alamisaied K. 2012. Cloning, transformation 

and expression of human interferon α2b gene in tobacco 

plant (Nicotiana tabacum cv. xanthi). Jundishapur Journal of 

Natural Pharmaceutical Products 7: 111-116. 

Armstrong-James D, Teo IA, Shrivastava S, Petrou MA, 

Taube D, Dorling A, Shaunak S. 2010. Exogenous 

interferon-gamma immunotherapy for invasive fungal 

infections in kidney transplant patients. American Journal of 

Transplantation 10: 1796-1803.  

Arun M, Chinnathambi A, Subramanyam K, Karthik S, 

Sivanandhan G, Theboral J, Alharbi SA, Kim CK, 

Ganapathi A. 2016. Involvement of exogenous polyamines 

enhances regeneration and Agrobacterium-mediated genetic 

transformation in half-seeds of soybean. Biotech Journal 6: 

148- 150.  

Buyel JF, Twyman RM, Fischer R. 2015. Extraction and 

downstream processing of plant-derived recombinant 

proteins. Biotechnology Advances 1: 1- 31. 

Cohen SN, Chang ACY, Hsu L. 1972. Nonchromosomal 

antibiotic resistance in bacteria 

genetic transformation of Escherichia coli by R-factor DNA. 

Proceedings of the National 

Academy of Sciences of the USA 69: 2110–2114. 

Gomord V, Fitchette AC, Menu-Bouaouiche L, Saint-Jore-

Dupas C. 2010. Plant-Specific Glycosylation Patterns in the 

context of therapeutic protein production. Plant 

Biotechnology Journal 8: 564-587. 

Guo M, Zhang YL, Meng ZJ, Jiang J. 2012. Optimization of 

factors affecting Agrobacterium- mediated transformation of 

Micro-Tom tomatoes. Genetics and Molecular Research 

11:661- 671. 

Houdebine LM. 2009. Production of pharmaceutical proteins by 

transgenic animals. Comparative Immunology, 

Microbiology and Infectious Diseases 32: 107-121. 

Hudson LC, Garg R, Bost KL, Piller KJ. 2014. Soybean seeds: 

a practical host for the production of functional subunit 

vaccines. BioMed Research International 2014: 1-13. 

Karg SR, Kallio PT. 2009. The production of 

biopharmaceuticals in plant systems. Biotechnology 
Aadvances 27: 879-894. 

Kim HJ, Kim MJ, Pak JH, Im HH, Lee DH, Kim KH, Lee 

JH, Kim DH, Choi HK, Jung HW, Chung YS. 2016. 
RNAi-mediated soybean mosaic virus (SMV) resistance of a 

Korean soybean cultivar. Plant Biotechnology Reports 10: 

257–267. 

Kim MJ, Baek K, Park CM. 2009. Optimization of conditions 

for transient Agrobacterium-mediated gene expression 

assays in Arabidopsis. Plant Cell Reports 28:1159-1167. 

Koetle, M.J., Baskaran, P., Finnie, J.F., Soos, V., Balazs, E., 

and Van-Staden, J. 2017. Optimization of transient GUS 

expression of Agrobacterium-mediated transformation in 

Dierama erectum Hilliard using sonication and 

Agrobacterium. South African Journal of Botany, 111: 307-

312. 

Krenek P, Samajova O, Luptovciak I, Doskocilova A, Komis 

G, Samaj J. 2015. Transient plant transformation mediated 

by Agrobacterium tumefaciens: Principles, methods and 

applications. Biotechnology Advances 33: 1-19. 

Kumari S, Krishnan V, Dahuja A, Vinutha T, Jolly M, 

Sachdev A. 2016. A rapid method for optimization of 

Agrobacterium-mediated transformation of Indian soybean 

genotypes. Indian Journal of Biochemistry and Biophysics 

53: 218-226. 

Lau OS, Sun SSM. 2009. Plant seeds as bioreactors for 

recombinant protein production. Biotechnology Advances 

27: 1015-1022. 

Li S, Cong Y, Liu Y, Wang T, Shuai Q, Chen N, Gai J, Li Y. 

2017. Optimization of Agrobacterium-Mediated 

Transformation in Soybean. Plant science 8: 246-261. 

Liu D, Liu S, Chang D, Wang L, Wang D, Wang NN. 2013. A 

simple and efficient method for obtaining transgenic 

soybean callus tissues. Acta Physiologiae Plantarum 35: 

2113–2125. 

Mello-Farias PC, Chaves ALS. 2008. Advances in 

Agrobacterium-mediated plant  

transformation with enphasys on soybean. Scientia Agricola 

65: 95-106. 

Memari HR, Ramanan RN, Ariff AB. 2010. Comparison of 

expression systems for the production of human interferon-

α2b. Central European Journal of Biology 5: 446-455. 

Mikulecky P, Zahradnik J, Kolenko P, Cerny J, Charnavets 

T, Kolarova L, Necasova I, Pham PN, Schneider B. 2016. 
Crystal structure of human interferon-γ receptor 2 reveals 

the structural basis for receptor specificity. Acta 

Crystallographica Section D Structural Biology 72: 1017-

1025. 

Miller CH, Maher SG, Young HA. 2009. Clinical use of 

interferon-gamma. Annals of the New York Academy of 

Sciences, 1182: 69-79.  

Murashige T, Skoog F. 1962. A revised medium for rapid 

growth and bioassays with tobacco cultures. Plant 

Physiology 15:473-497.  

  منابع

 [
 D

O
R

: 2
0.

10
01

.1
.2

58
85

07
3.

13
99

.9
.2

.1
3.

8 
] 

 [
 D

ow
nl

oa
de

d 
fr

om
 g

eb
sj

.ir
 o

n 
20

24
-0

4-
10

 ]
 

                            10 / 12

https://www.google.com/url?sa=t&rct=j&q=&esrc=s&source=web&cd=1&cad=rja&uact=8&sqi=2&ved=0ahUKEwjQqc--mP_TAhVG1hoKHXJyA4cQFggiMAA&url=http%3A%2F%2Fjjnpp.ajums.ac.ir%2F&usg=AFQjCNFjq_KV5SSZu2YitzAtrPHvB8MwIA&sig2=wCitBJLAHOKGTv_xlMjsMw
https://www.google.com/url?sa=t&rct=j&q=&esrc=s&source=web&cd=1&cad=rja&uact=8&sqi=2&ved=0ahUKEwjQqc--mP_TAhVG1hoKHXJyA4cQFggiMAA&url=http%3A%2F%2Fjjnpp.ajums.ac.ir%2F&usg=AFQjCNFjq_KV5SSZu2YitzAtrPHvB8MwIA&sig2=wCitBJLAHOKGTv_xlMjsMw
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/labs/journals/
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Hudson%20LC%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=24822195
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Garg%20R%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=24822195
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Bost%20KL%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=24822195
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Piller%20KJ%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=24822195
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Krenek%20P%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=25819757
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Samajova%20O%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=25819757
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Luptovciak%20I%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=25819757
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Doskocilova%20A%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=25819757
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Komis%20G%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=25819757
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Komis%20G%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=25819757
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Samaj%20J%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=25819757
https://www.google.com/url?sa=t&rct=j&q=&esrc=s&source=web&cd=1&cad=rja&uact=8&ved=0ahUKEwjV8uyayIrZAhUJzKQKHRRrCRwQFggpMAA&url=https%3A%2F%2Fwww.journals.elsevier.com%2Fbiotechnology-advances%2F&usg=AOvVaw25Cm5UkBDwkwdP_51vtRVv
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Li%20S%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=28286512
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Cong%20Y%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=28286512
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Liu%20Y%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=28286512
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Wang%20T%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=28286512
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Shuai%20Q%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=28286512
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Chen%20N%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=28286512
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Gai%20J%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=28286512
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Li%20Y%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=28286512
https://www.google.com/url?sa=t&rct=j&q=&esrc=s&source=web&cd=1&cad=rja&uact=8&ved=0ahUKEwjW8umZzIvYAhUBC-wKHdpsA5kQFggmMAA&url=http%3A%2F%2Fwww.springer.com%2Flife%2Bsciences%2Fplant%2Bsciences%2Fjournal%2F11738&usg=AOvVaw0lDxzuA5JNhxuX5Ss2cRxM
https://www.google.com/url?sa=t&rct=j&q=&esrc=s&source=web&cd=1&cad=rja&uact=8&ved=0ahUKEwjf5Omrnv_TAhWGcBoKHdOwAXoQFggiMAA&url=http%3A%2F%2Flink.springer.com%2Fjournal%2F11535&usg=AFQjCNHzuQgP_uTvfgczqTO-8ccWG9cqeg&sig2=rCRLEn9p7mUPClN4qdYRcw
https://www.google.com/url?sa=t&rct=j&q=&esrc=s&source=web&cd=2&cad=rja&uact=8&ved=0ahUKEwj1qYS71ovYAhUCvBoKHVjBAc4QFggwMAE&url=https%3A%2F%2Fwww.ncbi.nlm.nih.gov%2Flabs%2Fjournals%2Facta-crystallogr-d-struct-biol%2F&usg=AOvVaw2IIHDnmNCKQ9rYHfJ7avKw
https://www.google.com/url?sa=t&rct=j&q=&esrc=s&source=web&cd=2&cad=rja&uact=8&ved=0ahUKEwj1qYS71ovYAhUCvBoKHVjBAc4QFggwMAE&url=https%3A%2F%2Fwww.ncbi.nlm.nih.gov%2Flabs%2Fjournals%2Facta-crystallogr-d-struct-biol%2F&usg=AOvVaw2IIHDnmNCKQ9rYHfJ7avKw
https://dorl.net/dor/20.1001.1.25885073.1399.9.2.13.8
http://gebsj.ir/article-1-366-en.html


 و همکاران زادههری م  ....سویا به ژن انتقال در موثر عوامل بررسي

 

 1399ستان پایيز و زم /2شماره  /منهدوره  /و ایمنی زیستیژنتيک مهندسی  235

 

Paramesh H, Fakrudin B, Kuruvinashetti MS. 2010. Genetic 

transformation of a local variety of tomato using gus gene: 

an efficient genetic transformation protocol for tomato. 

Journal of Agriultural Technology 6: 87-97. 

Paz MM, Martinez JC, Kalvig AB, Fonger TM, Wang K. 

2006. Improved cotyledonary-node method using an 

alternative explant derived from mature seed for efficient 

Agrobacterium-mediated soybean transformation. Plant Cell 

Reports 25: 206–213. 

 Phat P,  Rehman SU, Jung HI, Ju j. 2015. Optimization of 

soybean (Glycine Max L.) regeneration for korean cultivars. 

Pakistan Journal of Botany 47: 2379-2385. 

Powell R, Hudson LC, Lambirth KC, Luth D, Wang K, Bost 

KL, Piller KJ. 2011. Recombinant expression of 

homodimeric 660 kDa human thyroglobulin in soybean 

seeds: an alternative source of human thyroglobulin. Plant 

Cell Reports 30: 1327-38. 

Rai, G. K., Rai, N. P., Kumar, S., Yadav, A., Rathaur, S., and 

Singh, M. 2012. Effects of explant age, germination 

medium, pre-culture parameters, inoculation medium, pH, 

washing medium, and selection regime on Agrobacterium-

mediated transformation of tomato. In Vitro Cellular and 

Developmental Biology-Plant, 48: 565-578. 

Razaghi A, Owens L, Heimann K. 2016. Review of the 

recombinant human interferon gamma as an 

immunotherapeutic: Impacts of production platforms and 

glycosylation. Journal of Biotechnology 240: 48-60.  

Sabalza M, Christou P, Capell T. 2014. Recombinant plant-

derived pharmaceutical proteins: current technical and 

economic bottlenecks. Biotechnology Letters 36: 2367-79. 

Saghai-Maroof MA, Soliman KM, Jorgensen RA, Allard 

RW. 1984. Ribosomal DNA spacer-length polymorphisms 

in barley: Mendelian inheritance, chromosomal location, and 

population dynamics. Proceedings of the National Academy 

of Sciences of the United States of America 81: 8014-8018. 

Sambrook J, Russell DW. 2001. Molcular cloning. A laboratory 

manual. 3rd ed. Cold Spring Harbor Laboratory Press, Cold 

Spring Harbor, New yourkYork, USA, 16.1-16.62. 

Schmutz J, Cannon SB, Schlueter J, Ma J, Mitros T. 2010. 

Genome sequence of the palaeopolyploid soybean. Nature 

463: 178–183. 

Shrawat AK, Becker D, Lorz H. 2007. Agrobacterium 

tumefaciens-mediated genetic transformation of barley 

(Hordeum vulgare L.). Plant Science 172: 281- 290. 

Somleva MN, Tomaszewski Z, Conger BV. 2002. 
Agrobacterium mediated transformation of switchgrass. 

Crop Science 42: 2080-2087. 

Soto N,  Ferreira A,  Abad CD,  Enriquez GA. 2013. 
Regeneracion in vitro de plantas de soya de la variedad 

cubana Incasoy-36. Biotecnologia Aplicada 30: 29-33. 

Sujatha M, Vijay S, Vasavi S, Veera Reddy P, Chander Rao 

S. 2012. Agrobacterium-mediated transformation of 

cotyledons of mature seeds of multiple genotypes of 

sunflower (Helianthus annuus L.). Plant Cell Tissue and 

Organ Culture 110: 275-287. 

Vianna GR, Cunha NB, Murad AM, Rech EL. 2011. 
Soybeans as bioreactors for biopharmaceuticals and 

industrial proteins. Genetics and Molecular Research 10: 

1733-1752. 

Wroblewski T, Tomczak A, Michelmore R. 2005. 

Optimization of Agrobacterium- mediated transient assays 

of gene expression in lettuce, tomato and Arabidopsis. Plant 

Biotechnology Journal 3:259-273. 

Xing A, Moon BP, Mills KM, Falco SC, Li Z. 2010. Revealing 

frequent alternative polyadenylation and widespread low-

level transcription read-through of novel plant transcription 

terminators. Plant Biotechnology 7: 772-782.  

 Yadav T, Kothari SL, Kachhwaha S. 2013. Optimization of 

Agrobacterium-Mediated Genetic Transformation and 

Regeneration of Transgenic Plants in Indian Cultivar of 

Barley. Biological Sciences 83:255-264. 

Yamada T, Takagi K, Ishimoto M. 2012. Recent advances in 

soybean transformation and their application to molecular 

breeding and genomic analysis. Breeding Science 61: 480–

494. 

Zhang F, Chen C, Ge H, Liu J, Luo Y, Liu K, Chen L, Xu K, 

Zhang Y, Tan G, Li C. 2014. Efficient soybean 

regeneration and Agrobacterium-mediated transformation 

using a whole cotyledonary node as an explant.  

Biotechnology and Applied Biochemistry, 61: 620-625. 

Zhang YM., Zhang HM, Liu ZH, Guo XL, Li HC, Li GL, 

Jiang CZ, Zhang MC. 2015. Inhibition of isoflavone 

biosynthesis enhanced T-DNA delivery in soybean by 

improving plant–Agrobacterium tumefaciens interaction. 

Plant Cell, Tissue and Organ Culture 121: 183-193. 

 

 

 

  

 [
 D

O
R

: 2
0.

10
01

.1
.2

58
85

07
3.

13
99

.9
.2

.1
3.

8 
] 

 [
 D

ow
nl

oa
de

d 
fr

om
 g

eb
sj

.ir
 o

n 
20

24
-0

4-
10

 ]
 

                            11 / 12

https://www.researchgate.net/profile/Phanna_Phat2
https://www.researchgate.net/scientific-contributions/2094075001_S_ur_Rehman
https://www.researchgate.net/scientific-contributions/2094034190_H-I_Jung
https://www.researchgate.net/profile/Ho-jong_Ju
https://www.google.com/url?sa=t&rct=j&q=&esrc=s&source=web&cd=2&cad=rja&uact=8&ved=0ahUKEwiW5-_isYvYAhWK1hoKHdLwCq0QFggrMAE&url=https%3A%2F%2Fwww.researchgate.net%2Fjournal%2F0556-3321_Pakistan_Journal_of_Botany&usg=AOvVaw1AX4a4ZjsxcSYz0839p7UZ
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Powell%20R%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=21384258
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Hudson%20LC%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=21384258
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Lambirth%20KC%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=21384258
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Luth%20D%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=21384258
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Wang%20K%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=21384258
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Bost%20KL%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=21384258
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Bost%20KL%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=21384258
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Piller%20KJ%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=21384258
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/21384258
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/21384258
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Razaghi%20A%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=27794496
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Owens%20L%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=27794496
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Heimann%20K%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=27794496
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/27794496
https://www.researchgate.net/profile/Natacha_Soto
https://www.researchgate.net/scientific-contributions/28302554_Aleines_Ferreira
https://www.researchgate.net/profile/Celia_Abad
https://www.researchgate.net/profile/Gil_A_Enriquez
http://www.google.com/url?sa=t&rct=j&q=plant%20cell%20tiss%20organ%20cult&source=web&cd=3&cad=rja&uact=8&sqi=2&ved=0CDkQFjAC&url=http%3A%2F%2Fwww.researchgate.net%2Fjournal%2F1573-5044_Plant_Cell_Tissue_and_Organ_Culture&ei=ZiiMU_ahK4LS0QWVhYCQCw&usg=AFQjCNEF1WLDRW0VQzwQV27YJKm4LpBpkg&sig2=fco601q1Ws6A3ufayHidsQ&bvm=bv.67720277,d.d2k
http://www.google.com/url?sa=t&rct=j&q=plant%20cell%20tiss%20organ%20cult&source=web&cd=3&cad=rja&uact=8&sqi=2&ved=0CDkQFjAC&url=http%3A%2F%2Fwww.researchgate.net%2Fjournal%2F1573-5044_Plant_Cell_Tissue_and_Organ_Culture&ei=ZiiMU_ahK4LS0QWVhYCQCw&usg=AFQjCNEF1WLDRW0VQzwQV27YJKm4LpBpkg&sig2=fco601q1Ws6A3ufayHidsQ&bvm=bv.67720277,d.d2k
http://www.google.com/url?sa=t&rct=j&q=plant%20biotechnol%20j&source=web&cd=1&cad=rja&uact=8&ved=0CC0QFjAA&url=http%3A%2F%2Fonlinelibrary.wiley.com%2Fjournal%2F10.1111%2F%28ISSN%291467-7652&ei=BQWMU9_0G4mqPKHIgJgJ&usg=AFQjCNEDq0gQavH2m64RLQqS-Itb6XsZIA&sig2=m9hFgE4rHTkl39ojbBiLQQ&bvm=bv.67720277,d.d2k
http://www.google.com/url?sa=t&rct=j&q=plant%20biotechnol%20j&source=web&cd=1&cad=rja&uact=8&ved=0CC0QFjAA&url=http%3A%2F%2Fonlinelibrary.wiley.com%2Fjournal%2F10.1111%2F%28ISSN%291467-7652&ei=BQWMU9_0G4mqPKHIgJgJ&usg=AFQjCNEDq0gQavH2m64RLQqS-Itb6XsZIA&sig2=m9hFgE4rHTkl39ojbBiLQQ&bvm=bv.67720277,d.d2k
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Xing%20A%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=20331530
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Moon%20BP%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=20331530
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Mills%20KM%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=20331530
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Falco%20SC%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=20331530
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Li%20Z%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=20331530
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/20331530
http://www.researchgate.net/researcher/78705381_Teena_Yadav
http://www.researchgate.net/researcher/56841740_S_L_Kothari
http://www.researchgate.net/researcher/56841740_S_L_Kothari
http://www.google.com/url?sa=t&rct=j&q=biological%20sciences&source=web&cd=1&cad=rja&uact=8&ved=0CCUQFjAA&url=http%3A%2F%2Fwww.biology.lsu.edu%2F&ei=1yWMU6XMAofnOpmWgdgJ&usg=AFQjCNFmFbeIejGHIwTfJdZ2854Hw29Jlw&sig2=tZi2wxCvWwwC88FSjnrulg&bvm=bv.67720277,d.d2k
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/labs/journals/breed-sci/
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Zhang%20F%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=24974933
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Chen%20C%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=24974933
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Ge%20H%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=24974933
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Liu%20J%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=24974933
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Luo%20Y%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=24974933
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Liu%20K%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=24974933
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Chen%20L%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=24974933
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Xu%20K%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=24974933
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Zhang%20Y%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=24974933
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Tan%20G%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=24974933
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/?term=Li%20C%5BAuthor%5D&cauthor=true&cauthor_uid=24974933
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/24974933
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/24974933
https://www.infona.pl/contributor/0@bwmeta1.element.springer-759141a2-50b3-36cf-9182-8993a324abac/tab/publications
https://www.infona.pl/contributor/1@bwmeta1.element.springer-759141a2-50b3-36cf-9182-8993a324abac/tab/publications
https://www.infona.pl/contributor/2@bwmeta1.element.springer-759141a2-50b3-36cf-9182-8993a324abac/tab/publications
https://www.infona.pl/contributor/3@bwmeta1.element.springer-759141a2-50b3-36cf-9182-8993a324abac/tab/publications
https://www.infona.pl/contributor/4@bwmeta1.element.springer-759141a2-50b3-36cf-9182-8993a324abac/tab/publications
https://www.infona.pl/contributor/5@bwmeta1.element.springer-759141a2-50b3-36cf-9182-8993a324abac/tab/publications
https://www.infona.pl/contributor/6@bwmeta1.element.springer-759141a2-50b3-36cf-9182-8993a324abac/tab/publications
https://www.infona.pl/contributor/0@bwmeta1.element.springer-759141a2-50b3-36cf-9182-8993a324abac/tab/publications
https://link.springer.com/journal/11240
https://dorl.net/dor/20.1001.1.25885073.1399.9.2.13.8
http://gebsj.ir/article-1-366-en.html


 و همکاران زادههری م  ....سویا به ژن انتقال در موثر عوامل بررسي

 

 236 1399ستان پایيز و زم /2شماره  /منهدوره  /و ایمنی زیستیژنتيک مهندسی 

 

Genetic Engineering and Biosafety Journal 

Volume 9, Number 2 

2021 

 

 

Study on the factors affecting Agrobacterium-mediated transformation of 

soybean 
 

, Behzad 1, Seyed Abolghasem Mohammadi1* , Ebrahim Dorani1rizadehVahid Meh
2Ghareyazie 

 
1. Department of Plant Breeding and Biotechnology, Faculty of Agriculture, University of Tabriz, Iran 

2. Agricultural Biotechnology of Research Institute of Iran, Karaj, Iran 
* Corresponding Author, Email: dorani@tabrizu.ac.ir 

 

 

Abstract 

Agrobacterium-mediated transformation is one of the most effective methods for producing 

the transgenic soybean plants. The efficiency of soybean transformation with 

Agrobacterium depends on the various factors. The aim of this study was investigating the 

possibility of human interferon gamma production in soybean. For this purpose, some 

effective factors in soybean transformation such as Agrobacterium concentration (OD600nm 

= 0.2, 0.4, 0.6, 0.8 and 1), inoculation time (10, 20, 40 and 60 minutes), co-cultivation time 

(1, 2, 3, 4 and 5 days) and different levels of acetosyringone (0, 50, 100, 150, 200 and 250 

μM) were evaluated. The results showed that the highest percentage of transformation was 

observed in the OD600nm= 0.8 and the lowest percentage of transformation was obtained at 

the OD600nm= 0.2. Also, the highest percentage of transformation was obtained in the 40 

minutes of inoculation and 4 days of co-cultivation and the lowest percentage of 

transformation was observed in the 10 minutes of inoculation and 1 day of co-cultivation. 

The presence of acetosyringone had the increasing effect on the soybean transformation 

efficiency, and the highest percentage of transformation was obtained at the 150 until 200 

μM of acetosyringone. Finally, the presence of human interferon gamma gene in the 

probable transgenic plants was confirmed by the PCR technique and specific primers. The 

optimal conditions that obtained in this study can be used to transfer target genes to this 

soybean cultivar. 
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